Warum Buckfastbienenziichtung?

Von Prof. Dr. M. Forster, Miinchen

eder, der mit ein wenig Bienenverstand Buckfastbie-

nen hilt, wird rasch merken, dass Buckfastbienen
grof8artige Bienen sind, mit denen sich gut und er-
tragreich imkern ldsst. Dies ist eigentlich Grund ge-
nug, Buckfastbienen zu halten! Ein weiterer wichtiger
Grund, liegt in ihrem fiir die Bienenzucht bisher ein-
maligem Zuchtweg, der Kombinationszucht, und ihren
Maéglichkeiten. Diese in der ibrigen Tierzucht wiederholt
erfolgreich eingesetzte Zuchtmethode erméglicht auch in
der Bienenziichtung ein interessantes und stabiles, aber
dennoch offenes Zuchtgeschehen von hoher Leistungsfi-
higkeit — und dies mit vergleichsweise einfachen Mitteln.

Westliche Honigbiene (Apis mellifica)
als okologische Schliisselart

Dass die Bedeutung unserer westlichen Honigbiene
(Apis mellifica) vorrangig in ihrer Bestiubungsleistung
und sekundir erst in der fiir uns Imker bedeutsamen
Produktion von Honig und anderen wertvollen Natur-
produkten liegt, haben inzwischen weite Teile der Ge-
sellschaft erkannt. Die Fihigkeit der Honigbienen eine
Vielzahl von Pflanzen, die von der Bestiubung durch
Insekten mehr oder weniger abhingig sind, in den un-
terschiedlichsten natiirlichen und auch landwirtschaftlich
Okosystem bestiuben zu konnen, ist ein wesentlicher
Beitrag zur Erhaltung vieler artenreicher Okosysteme. In
landwirtschaftlich dominierten Okosystemen tragen Ho-
nigbienen teilweise wesentlich zur Ertragssicherheit des
Marktfruchtbaues und damit zur Erndhrungssicherheit
bei. Die intensive Bestdubungstitigkeit in diesen sehr ver-
schiedenen Okosystemen ist die kaum verzichtbare Oko-
systemleistung unserer Honigbienen. Ohne diese Oko-
systemleistung ,Bestiubung® wiirden diese Okosysteme
sehr anders aussehen und wiren deutlich artenirmer und
somit auch instabiler. Deswegen gilt die Honigbiene als
okologische Schliisselart, auf die eine grofle Zahl von
Okosystemen angewiesen ist, um funktionieren zu kén-
nen. Um diese kaum verzichtbare Okosystemleistung in
einer derart groflen Anzahl unterschiedlichster Okosyste-
me erbringen zu kénnen, muss die westliche Honigbiene
eine besonders grofSe Anpassungsfihigkeit an die verschie-
densten Umweltbedingungen haben. Eine derartig hohe
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Anpassungsfihigkeit ist ohne eine zugrunde liegende,
ebenfalls auf8erordentlich hohe, genetische Biodiversitit
(Vielfalt) unvorstellbar.

Genetische Biodiversitit bei Apis mellifica

Unsere Honigbiene hat ein erdgeschichtlich sehr ho-
hes Alter von vielen Millionen Jahren. Es ist erstaunlich,
wie sehr die Vertreter der heutigen Honigbiene dem in
Abb. 1 gezeigten Exemplar einer versteinerten, Apis arm-
brusteri ihneln. Diese etwa 20-30 Millionen Jahre alte
Bienenart wurde nach dem in der Buckfastzucht bestens
bekannten bedeutenden Bienenforscher Professor Arm-
bruster benannt, weil er diese erdgeschichtlich bedeuten-
den Bienenfunde Anfang des 20. Jahrunderts sorgfiltig
wissenschaftlich beschrieben hat. Die westliche Honig-
biene hat ein auflerordentlich grofles natiirliches Verbrei-
tungsgebiet. Dies reicht von Skandinavien in Nordeuropa
bis an die Stidspitze Afrikas und vom Atlantik im Westen
bis praktisch iiber ganz Vorderasien im Osten. In diesem,
sich tiber mehr als zwei Kontinente erstreckenden geogra-
fischen GrofSraum mit seinen schier unermesslich vielfi-
ligen Lebensrdumen unterschiedlichster Qualitit, konnte
sich die westliche Honigbiene als einzige Honigbienenart



bis heute dauerhaft festsetzen und iiberleben. Dies ist eine
riesige evolutionsbiologische Glanzleistung. Die beson-
ders reichhaltige genetische Biodiversitit der Apis mellifica
ist wesentliche Grundlage fiir dieses sehr lange Uberleben
in solch unterschiedlichen Okosystemen. Diese hohe ge-
netische Biodiversitit bei der Honigbiene hat wesentlich
mit der ihr eigentiimlichen Mehrfachpaarung, einer um
den Faktor 10 im Vergleich zu Sdugern erhéhten Rekom-
binationhdufigkeit und ihrem Haplo-Diploid-System zu
tun. Im Laufe der sehr langen Entwicklungsgeschichte hat
sich die Art Apis mellifica in den verschiedenen geogra-
fischen Regionen ihres natiirlichen Verbreitungsgebietes
an die jeweiligen lokalen Verhiltnisse angepasst. Dabei
entstanden die verschiedenen geografischen Herkiinfte
oder Unterarten, die sich voneinander mehr oder weniger
deutlich unterscheiden lassen. Wichtig ist, dass sich alle
diese noch verbliebenen Unterarten oder die aus ihnen
herausgeziichteten Lokal- und Hochzuchtrassen unter-
einander fruchtbar verpaaren lassen. Sie erfiillen damit
das in der modernen Biologie giiltige Definitionsmerk-
mal fiir eine Art. Dieses besagt, dass sich die Mitglieder
einer Art untereinander fruchtbar verpaaren kénnen miis-
sen. Dies bedeutet aber auch, dass die vielen Unterarten
der westlichen Honigbiene und alle aus ihr vom Men-
schen herausgeziichteten Rassen, weil sie untereinander
fruchtbar verpaart werden kénnen, einen gemeinsamen
Supergenpool haben. Dies ist der wirkliche Schatz, den
es verniinftig, also sachkundig, so weit als noch maéglich,
zu erhalten gilt. An diesem gemeinsamen Genpool haben
selbstverstindlich sowohl die urspriinglichen Unterarten
oder geografischen Herkiinfte, so weit noch vorhanden,
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als auch die aus ihnen vom Menschen herausgeziichte-
ten Bienenrassen Anteil. Es ist ein in der Bienenkunde
weit verbreiteter Irrtum zu glauben, Bienenrassen seien
mit den Unterarten der Apis mellifica gleichzusetzen.
Der Rassebegriff hat seine Wurzeln in der organisierten
Tierzucht und nicht in der Biologie. Der Unterschied ist
darin zu sehen, dass Unterarten iiber sehr lange Evoluti-
onszeitriume durch natiirliche Selektion entstanden sind,
wihrend Bienenrassen in mehreren Jahrzehnten oder sehr
wenigen Jahrhunderten durch kiinstliche Selektion auf
vom Menschen festgelegte

Zuchtziele erziichtet wurden und werden. Bei dieser
Rassezucht haben die Genpools der verschiedenen Bienen-
rassen jeweils eine rassetypische Spezialisierung (Veren-
gung) erfahren, die iiber die Spezialisierung des Genpools
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Abbildung 3
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der urspriinglichen Unterart hinausgehen. Dabei haben
sich die Genpools der Hochzuchtrassen wie beispielsweise
der Rassen Carnica und Ligurica deutlich weiter von den
Genpools ihrer urspriinglichen Ausgangsunterarten ent-
fernt als dies bei heute vielleicht noch verbliebenen, weni-
ger stark durchgeziichteten Lokalrassen der Fall ist. Weiter
unten werden wir verstehen, warum die Verhiltnisse bei
der Hochzuchtrasse Buckfast anders sind.

Die genetische Biodiversitit hat nicht nur in der erd-
geschichtlichen Entwicklungsgeschichte der westlichen
Honigbiene eine hervorragende Rolle gespielt, sondern
kann dies auch noch in der Bienenziichtung der Gegen-
wart tun. Jeder verstindige Bieneziichter weif$, dass es
mitunter augenscheinlich gesunde, deutlich voneinander
unterscheidbare, vitale Bienenvélker gibt. In manchen
Ziichterkreisen, besonders wenn sie eine iibertriebene
Reinzucht in geschlossener Population betreiben, sind
die als ,Inzuchtdepressionen® bekannten Inzuchtfolgen
gefiirchtet. Anderseits sind sehr vitale, nicht selten auch
besonders stechfreudige und vielleicht sogar honigstarke
F1- und F2- Nachkommenschaften aus bestimmten Ras-
sekreuzungen nicht unbekannt. Gerade in den vergangen
Jahren erschienen eine ganze Reihe wissenschaftlicher
Arbeiten, die in tiberzeugender und tibereinstimmender
Weise von der Vorteilhaftigkeit von Bienevolkern berich-
tet haben, deren Arbeitsbienen untereinander eine hohe
genetische Biodiversitit zeigen. Dies sind Bienenvoélker,
deren Konigin von einer moglichst groflen Anzahl von
Drohnen begattet wurde. In solchen Bienenvolkern liegt
eine erhohte Anzahl viterlicher Halbgeschwistergruppen
vor. Die sich daraus ergebende hohere genetische Biodi-

versitit in einem Bienenvolk wurde immer wieder mit
besseren Gesundheitseigenschaften, besserer Bruthygie-
ne, besserer Thermoregulation im Bienenvolk, hoherer
Winterfestigkeit, groflerer Widerstandsfihigkeit gegen
Krankheiten und sogar mit héheren Honigertrigen tiber-
zeugend in Verbindung gebracht. Dies wiirde einer gestei-
gerten Heterozygotie bei diploiden Tieren und den damit
grundsitzlich verbundenen positiven Auswirkungen ent-
sprechen.

In jedem Falle ist eine erhohte genetische Biodiversitit
grundsitzlich nicht nur in der Evolutionsgeschichte der
Bienen, sondern auch in der gegenwirtigen Bienenziich-
tung ein deutlicher Positivwert.

Ziichtung muss die genetische Biodiversitit
einschrianken

Das Grundprinzip der Ziichtung ist der Versuch, die
Streuung der ziichterisch bearbeiteten Merkmale iiber
mehrere Generationen hinweg zu verringern, um dadurch
zu einer Verengung der genetischen Varianz und zu erbli-
cher Merkmalsstabilitit zu kommen.

Grundlagen des Ziichtens. In der Buckfastzucht wird
die Mendelgenetik iberbewertet. Dies ist historisch be-
dingt. Als Professor Armbruster in den 20er-Jahren des
letzten Jahrhunderts sein bekanntes Bienenzuchtbuch
geschrieben hat, das Bruder Adam als wissenschaftlicher
Leitfaden diente, gab es nur diese — mendelsche — Vorstel-
lung tiber die Vererbung von Merkmalen. Die Mendelge-
netik behandelt nur Merkmale, die auf der Wirkung eines
einzelnen Genes beruhen, — dies sind zum Beispiel manche



Farbvarianten. Die meisten wichtigen Erbmerkmale bei
Pflanzen, Tieren und auch beim Menschen beruhen aber
auf der Wirkung zahlreicher Gene und ihrer Wechselwir-
kungen untereinander. Die Kenntnis dieses komplexen
Erbgeschehens wird in der sogenannten Quantitativen
Genetik erfasst. Diese entstand erst in den 1930er-Jahren
ausgehend von den USA im englischen Sprachraum und
konnte deswegen noch gar keine Beriicksichtigung in
Armbrusters Bienenziichtungsbuch finden.

Im deutschsprachigen Raum fand die Quantitative
Genetik kriegsbedingt erst sehr spit — Anfang der 60er-
Jahre — Zugang in die Ziichtungspraxis. Bruder Adam
erwihnt in seinem umfinglichen Schrifttum die Quan-
titative Genetik tiberhaupt nicht. Méglicherweise war sie
ihm zeitlebens sogar unbekannt geblieben. Er war den-
noch ein begnadeter Bienenziichter.

Mit der Quantitativen Genetik wird versucht, das
komplexe Erbgeschehen zu erkliren, das bei polygenen
Merkmalen vorliegt, die sich aus der Wirkung zahlreicher
Gene ergeben. Polygene Merkmale beeinflussen auch bei
der Ziichtung der Honigbiene wichtige Merkmale wie
Honigertrag, Fruchtbarkeit, Verhaltens- und Gesund-
heitsmerkmale etc. In der Quantitativen Genetik wird
nicht davon ausgegangen, dass ein Erbmerkmal — wie in
der Mendelgenetik — auf der Wirkung eines Einzelgenes
beruht, sondern die Wirkungssumme aller beteiligten
Gene ist. Die einzelnen Genwirkungen kénnen dabei sehr
verschieden sein. Sie konnen sich — je nach vorhandener
Allel-Ausstattung des jeweiligen Genortes —fiir jedes betei-
ligte Gen mehr oder weniger stark positiv, aber auch nega-
tiv auf die Merkmalsausprigung auswirken. Bei zahlreich

beteiligten Genen ergibt sich so bei jedem Individuum
eine grofle Anzahl von Kombinationsméglichkeiten mit
jeweils unterschiedlichen Gesamteffekten in der Merk-
malsausbildung. Als Beispiel einer solchen Merkmalsaus-
prigung betrachten wir den Honigertrag (Abb. 2a). Auf
der vertikalen Achse ist in ansteigender Reihe die Anzahl
der Bienenvolker aufgetragen. Auf der horizontalen Achse
sind Honigertrige in Kilogramm aufgetragen. Jedes Vier-
eck steht fiir den Honigertrag eines Volkes. Werden — wie
in diesem Diagramm — die Honigertrige einer gréﬁeren
Vélkerzahl eingetragen, so wird deutlich, dass sich an den
Rindern nur wenige (jeweils einer) und in der Mitte — bei
einem durchschnittlichen Wert von 40 Kilogramm — die
meisten Honigertrige abbilden (17). Werden die End-
punkte der Siulen mit einer Linie verbunden, so ergibt
sich der typische Kurvenverlauf einer sogenannten Nor-
malverteilung. Aus Abb. 2b geht hervor, dass diese Kurve
durch ihren Mittelwert und die Streuung (Varianz) ge-
kennzeichnet ist. Die Streuung kann als Entfernung eines
der beiden Wendepunkte der Kurve zur Mittelwertachse
aus dem Kurvenbild direkt abgelesen werden. Auf beiden
Hilften der Kurve liegt ihr Wendepunkt dort, wo der un-
terbogige Kurventeil in den iiberbogigen tibergeht. Der
vertikale Abstand von der Mittelwertachse zu einem der
Wendepunkte entspricht der Varianz der jeweiligen Nor-
malverteilungskurve. In einer Gruppe mit einer bestimm-
ten Anzahl von Bienenvolkern mit einer grofen Streuung
der Honigertrige, erhalten wir eine flache Normalver-
teilungskurve. Hitten diese Bienenvolker eine geringe
Streuung bei ihren Honigertrigen, wire die Normalver-
teilungskurve steiler.
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Die Unterschiede der in Abb. 2a dargestellten Honi-
gertrige beruhen aber nicht nur auf den vielfiltigen Gen-
kombinationsmoglichen der fiir den Honigertrag ver-
antwortlichen Gene zwischen den Bienenvélkern. Jeder
halbwegs einsichtige Imker weif3, dass der Honigertrag
seiner Bienenvélker aufSerdem stark von Umwelteinfliis-
sen abhingt. So wirken sich etwa die Tracht- und Wit-
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terungsverhiltnisse, aber eben auch die Betriebweise des
Imkers auf den Honigertrag aus. In der Quantitativen
Genetik lautet dies: Der Genotyp (G) plus die Umwelt
(U) machen den Phinotyp (P)/die Merkmalsleistung aus:
G + U = P. Dies bedeutet, dass es bei quantitativen Merk-
malen immer nur einen — mehr oder weniger grofien —
Erblichkeitsanteil (=Heritabilitdt) an der jeweiligen Merk-
malsausprigung gibt.

Zur Verbesserung und Erhohung der Erbsicherheit
von Ziichtungsmerkmalen wird die gerichtete Selektion
genutzt. Dabei werden iber mehrere Generationen hin-
weg diejenigen Koniginnen als Zuchtmiitter genutzt,
die die erwiinschten Eigenschaften am ausgeprigtesten
besitzen und somit versprechen, sie sicher an ihre Nach-
kommen weiterzuvererben. Diese gerichtete Selektion
fuhrt in den Folgegenerationen zu einer Verschiebung
der Normalverteilung (Abb. 3). Der Mittelwert steigt an
und die Streuung (Varianz) nimmt ab. Dies zeigt, dass
die gerichtete Selektion zu einer Merkmalsverbesserung
und héheren Erbtreue fithrt, weil sich Tiere mit gutem
Erbmaterial anreichern. Die Tiere mit weniger giinstigen
Genen (bezogen auf die ziichterisch bearbeiteten Merk-
male), werden ja systematisch ausselektiert. Die zur er-
blichen Leistungssicherung unverzichtbare, gerichtete
Selektion muss so die genetische Varianz (Biodiversitit)
einengen, obwohl diese andererseits moglichst hoch sein
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sollte. Gute Ziichtungsarbeit ist daran zu erkennen, dass
es gelingt, diesen Widerspruch bei dauerhafter Wahrung
einer hohen Leistungssicherheit aufzuldsen.
Zuchtmethoden sind ein wichtiges Werkzeug fiir die
Zuchtarbeit. Reinzuchtmethoden haben das Ziel, im

Ziichtungsverlauf die Reinerbigkeit an immer mehr Gen-
orten (zunehmende Homozygotie) der Zuchttiere zu er-
reichen. Dies dient der Leistungssicherheit und Erbtreue
der Ziichtungsmerkmale. Es werden Reinzuchtmetho-
den in geschlossener Population von solchen in offener
Population unterschieden. Reinzucht in geschlossener
Population bedeutet die ziichterische Festlegung auf die
ausschlieflich in der Zuchtpopulation (noch) vorhandene
genetische Biodiversitit. Diese Zuchtmethoden bergen so
ein grundsitzlich erhohtes Inzuchtrisiko. Bei den Rein-
zuchtmethoden in offenen Populationen (Veredlungs-,
Verdringungs- und Kombinationszucht) besteht hinge-
gen die ziichterisch vielfach hilfreiche Méglichkeit, inter-
essantes neues Genmaterial aus anderen Populationen in
die Reinzuchtpopulation einzufithren. Damit kann die
genetische Varianz bedarfsgerecht zunichst erweitert wer-
den, um dann — unter Einbezichung der neu zugefiihrten
Genvarianten — durch gerichtete Selektion zu erbtreuen,
besseren Merkmalen zu gelangen. Reinzuchtmethoden
in offenen Populationen sind deswegen ziichterisch lei-
stungsfihiger als solche in geschlossenen Populationen.

Im Gegensatz dazu stehen Hybridzuchtverfahren, de-
ren Ziel eine erhéhte Heterozygotie (Mischerbigkeit) in
den Zuchtprodukten ist, um die dabei auftretende Hete-
rosis nutzen zu kénnen. Diese erwiinschten Heterosisef-
fekte halbieren sich aber bei jeder Nachzuchtgeneration.
Das heif3t, sie sind nicht erbstabil. Deswegen muss bei
Hybridzuchtverfahren ein deutlich erhohter Organisa-
tionsaufwand tiber die fortwihrende Bereitstellung von
reingeziichteten Ausgangsrassen und deren spezifischer
Verpaarung erbracht werden, um solche Heterosiseffekte
dauerhaft ziichterisch nutzen zu kénnen.

Der Zuchtweg in der Buckfastziichtung

Buckfastbienen sind das Ergebnis der Kombina-
tionzucht. Als Reinzuchtmethode in offenen Populatio-
nen ermdglicht die Kombinationszucht bei Bedarf die
Hereinnahme ziichterisch interessanten Genmaterials
aus jeder anderen Rasse der westlichen Honigbiene. Da-
mit steht der Buckfastziichtung grundsitzlich der ganze
reichhaltige Genpool der Art Apis mellifica zur Ziichtung
zur Verfiigung und nicht nur ein einzelner Genpool einer
geographischen Herkunft oder dem, was von ihr noch —
in der aus ihr hervorgegangenen Bienenrasse — verblieben

ist. Dies ist eine tiberlegene Ausgangssituation. Gleichzei-



tig nimmt aber die Kombinationszucht auch die Vorteile
der Reinzucht wahr, weil sie durch die Genzufuhr eine
erthohte Chance zur Bildung von neuen Genkombina-
tionen bietet. Durch gerichtete Selektion werden erfolg-
reiche neue Genkombinationen erkennbar und kénnen
ziichterisch stabilisiert werden. Die Leistungsfihigkeit
der Kombinationszucht beruht auf diesem ziichterisch
bewusst herbeigefithrten Wechsel der Erweiterung und
anschlieflenden Verringerung der genetischen Varianz
(Abb. 4) So schiitzt die Kombinationszucht die Buckfast-
ziichtung vor Inzuchtrisiken und eréffnet grundsitzlich
alle ziichterischen und 6kologischen Vorteile eines sehr
reichhaltigen Genpools.

Auch wenn die Mehrfachpaarung bei der Honigbiene
eine gewisse Absicherung der genetischen Biodiversitit
garantiert, beeinflussen die in der Ziichtung eingesetzten
Paarungssysteme die genetische Biodiversitit einer Bie-

Gliederung der Zuchtarbeit in
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- Gebrauchszuchten = gute Wirtschafts-
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genetische Riuckversicherung ohne
Leistungszucht
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nenrasse in unterschiedlichem Umfang zusitzlich mehr
oder weniger stark. Deswegen gilt es besonders in der
Kombinationszucht der Buckfastbienenrasse die Mog-
lichkeiten der verschiedenen Paarungssysteme ziichterisch
klug zu nutzen. Diese Verwendung der Paarungssysteme
entscheidet wesentlich mit, wie gut der oben geschilder-
te Grundkonflikt zwischen Leistungssicherheit und Erb-
treue (Zuchtfortschritt) einerseits und hoher genetischer
Biodiversitit andererseits ziichterisch aufgelost werden
kann. In Abb. 5 wird dieser Zusammenhang dargestellt.
Bei etwas weiterentwickelten Ziichtungen lisst sich
meist bei genauem Hinsehen ein gegliedertes Zucht-
system erkennen. Dies trifft auch fiir die Buckfastziich-
tung zu. Grundlage der Entstehung und Fortfithrung
der Buckfastbienenziichtung ist die Leistungszucht.
Daneben hat sich eine Gebrauchszucht als Wirtschafts-
bienenzucht entwickelt, deren hohes Leistungsniveau
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sich verniinftigerweise direkt aus der Leistungszucht
speist. Schliellich stellt sich zunehmend die Frage der
Notwenigkeit von qualifizierten Erhaltungszuchten zur
Sicherung alter Buckfastzuchdinien. Die gegliederte
Zuchtstruktur der Buckfastziichtung ldsst sich in Abb. 6
erkennen. Uniibersehbar ist, dass nicht alle bei der Bie-
nenziichtung sinnvoll méglichen Paarungssysteme in
gleichem Mafle fiir die verschiedenen Gliederungsstu-
fen der Buckfastziichtung geeignet erscheinen (Abb. 7).
Dabei ist zu befiirchten, dass die in manchen Buckfast-
ziichterkreisen sehr geschitzten Poolbegattungen und
-besamungen — im Sinne der auch in der Buckfastziich-
tung unverzichtbaren Leistungszucht — ein ziichterischer
Irrweg sind. Fraglos lassen sich mit Poolbegattungen und
-besamungen Bienenvolker erzeugen, deren genetische
Biodiversitit deutlich erhoht sein kann. Zu den még-
lichen Vorteilen — neben denen die Bienenvolker selbst
betreffenden wie eine stabilere Gesundheit und Vitalitit
— konnen auch héhere Honigertrige zihlen. Dies ist gar
nicht selten zu beobachten. Diese Vorteile sind aber der
Gesamteffekt des Zusammenwirkens aller Mitglieder ei-
nes Bienenvolkes mit ihren in diesen Fillen iiberdurch-
schnittlich verschiedenen Genotypen. Wenn aus einem
derartigen, moglicherweise tiberdurchschnittlichen, Volk
nachgezogen wird, egal ob durch natiirliche Nachzucht
oder Umlarven, kann die aus einem einzigen Ei stam-
mende Kénigin niemals diese Summenwirkung aus einer
Vielzahl von unterschiedlichen Genotypen weiterverer-
ben, sondern immer nur das, was ihrem eigenen diplo-
iden Genotyp entstammt. Deswegen wird die Erbtreue
dieser Leistungseigenschaften von Kéniginnen, die von
poolbegatteten oder -besamten Miittern abstammen, im
Durchschnitt immer geringer sein als die aus gezielter
Paarung (Abb. 8). Genau deswegen bleibt auch in der
Buckfastziichtung die Leistungszucht mit ihrer gezielten
Paarung in zentraler Ziichtungsfunktion zur Erhaltung
des tiberdurchschnittlichen Leistungsniveaus weiterhin
erste Zuchtwahl. Die leistungsorientierte Nachzucht aus
Kéniginnen mit Poolbegattungen oder -besamungen ist
deswegen, wenn tiberhaupt, nur mit besonderer Vorsicht
ziichterisch sinnvoll einzusetzen.

Vorteile der Buckfastziichtung

Der sich aus der Kombinationszucht ergebende
Zuchtweg der Buckfastziichtung hat zu einer eigenstin-
digen, neuen Bienenrasse gefiihrt, die sich durch ein fiir
die Imkerei sehr attraktives Leistungsniveau auszeich-
net. Weitaus wichtiger erscheint aber, dass es auf diesem
Ziichtungsweg gelungen ist, eine Bienenpopulation zu
erschaffen, die heute schon iiber einen besonders reich-
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haltigen und damit 6kologisch besonders wertvollen
Genpool verfligt. Auch wenn dieser grofle Genpool durch
Zuchtwahl entstanden ist, stellt er bereits eine bedeutende
Genressource der Apis mellifica dar. Die Bedeutung die-
ses synthetischen Genpools wird mit dem Fortschreiten
des weltweit zu beobachtenden Verschwindens der alten
Lokalrassen von Apis mellifica zunehmen. Je stirker die
wirtschaftliche Wettbewerbsstirke der in geschlossener
Population durchgeziichteten Hochzuchtrassen wurde,
desto stirker ist ihre weltweite Verbreitung. Dieser Ex-
port in Gebiete mit noch verbliebenen Lokalrassen ist fiir
diese eine ernsthafte Existenzgefihrdung. Diese Vorginge
sind Ursache fiir eine sich beschleunigende Verarmung
der genetischen Biodiversitit bei Apis mellifica. Auch
die Buckfastziichtung kann diese genetische Verarmung

bei der westlichen Honigbiene nicht ginzlich aufhalten.
Dennoch stellt der Genpool der Buckfastbienen heute
schon eine interessante Genreserve dar. Der Beitrag der
Buckfastziichtung zur Rettung einer noch verbliebenen,
ansehnlichen, genetischen Biodiversitit wird sich als gro-
Ber erweisen als der vieler gut gemeinter Rettungsversu-
che, denen die erforderliche langfristige finanzielle Aus-
stattung fehlt. In der Buckfastbienenziichtung ist der sehr
reichhaltige Genpool Grundlage und damit Selbstzweck
fiir die beachtliche Wirtschaftlichkeit dieser Bienenrasse.
Gerade diese hohe Wirtschaftlichkeit ist der Garant fiir
das Fortbestehen dieser Bienenrasse und damit auch der
Sicherung dieses jetzt schon besonders erhaltenswerten
Genpools.

Buckfastziichtung stellt eine funktionale Konservie-
rung eines vielfiltigen, aus zahlreichen Lokalrassen zusam-
mengesetzten, Genpools in einer aktiven Population dar.
Natiirlich entspricht er nicht mehr dem urspriinglichen
Supergenpool der vielfiltigen Lokalrassen alter Zeiten von
Apis mellifica. Er dhnelt diesem aber deutlich mehr als
dies die Genpools aller anderen Bienenhochzuchtrassen
zusammengenommen tun. Der wertvolle, reichhaltige
Genpool und die hohe Wirtschaftlichkeit machen die
grofle Zukunftsfihigkeit der Buckfastbienenziichtung
aus. Damit wird die Buckfastziichtung ihrer grofen 6ko-
logischen und 6konomischen Verantwortung fir die Bie-
nenhaltung gerecht. Die Buckfastbienenziichtung stellt
somit einen okologisch wertvollen und besonders verant-
wortungsbewussten Beitrag zur Bienenhaltung dar, weil
sie Bienen fiir alle fir Bienen grundsitzlich geeigneten
Okosyteme bereitstellen kann. Dies bedeutet eine Stabili-
sierung der okologischen Schliisselart der westlichen Ho-
nigbiene Apis mellifica insgesamt.

Abnahme

Abbildung 8

Varianz in einem Bienenvolk
erhoht bei
Poolbegattung/-besamung
(sehr viele Patrilinien)

der Leistungssicherheit in den Folgegenerationen

verringert bei
gezielter Paarung
(wenige Patrilinien)

Zunahme
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